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Structuration de la recherche sur la Dengue 
en France et dans les Outremers



Cohorte CARBO (Cohorte ARBOviroses)
  

v 2010: Etude de cohorte multicentrique 
v Réunion, Guadeloupe, Martinique, Guyane, 
Paris
v Investigateur principal: Pr André Cabié
v Objectif: identifier les déterminants 
Démographiques, virologiques, cliniques,
 immunologiques et génétiques des formes 
sévères d’arboviroses (Zika, Chikungunya, Dengue)

https://clinicaltrials.gov/study/NCT01099852



La structuration de la recherche en arbovirologie  
en France et dans les Outremers

v Réseau Français d’étude des arboviroses
v Créé en Février 2019 sous l’égide de REACting 

(devenu ANRS-MIE)
v Objectif: Favoriser la préparation et la 
réponse aux épidémies d’arbovirus 

https://arbo-france.fr



v Missions d’Arbo-France: 

• Créer un système de veille 
épidémiologique et d’alerte 

• Améliorer la visibilité de la 
recherche sur les arbovirus 
en France et à 
l’international 

• Aider au montage de 
projets de recherche 

• Expertise scientifique 



Un réseau Européen : ARES 



Les principales thématiques de recherche sur la 
Dengue en France et dans les TUM

v La surveillance génomique comme outil de veille 
épidémiologique

v Aspects cliniques et facteurs de risque de formes sévères



Surveillance génomique comme 
outil épidémiologique



v Analyse de 103 séquences DENV 2 circulant aux 
Antilles, en Guyane, à la Réunion et au sein de 2 
clusters de cas autocthones en France Métropolitaine

v Un lignage majeur responsable de l’épidémie des 
Antilles 

v Emergence en 11/2022 en Guadeloupe



v DENV 2 de France métropolitaine du même 
clade que les Antilles (donc introduction) 

v DENV 2 de Guyane Française idem 

v DENV 2 circulant à la Réunion issu d’une autre origine 



v Phylogénie DENV 1 2013/2014 vs 2016-2017
v Formes sévères hépatiques 2016-2017
v Pas de lien évident avec des bases génomiques virales 
v Souligne la complexité des interactions hôte-pathogènes/déterminants 

cliniques de la maladie



Aspects cliniques et facteurs de 
risque de Dengue grave 



v Etude sur 163 patients inclus dans CARBO à la Réunion, dont 23% de 
formes sévères et 1 décès

v Facteurs associés à la gravité en analyse multivariée : 

• Origine Europe de l’Ouest 
• ATCD cardiovasculaire
• Délai de consultation > 2 jours 



v Etude rétrospective sur 383 patients dont 130 avec dengue sévère et 13 
décès 

v Modèle testé sur cohorte
contrôle: Sen 73-84 % 
     Spé 71-88 %



v Epidémie 2019 La Réunion sur 936 patients (184 Diabétiques/752 
contrôles, cohorte rétrospective EPIDENGUE)

v Diabète = FDR de dengue sévère  (hospitalisation, réa et décès)
v Y compris chez les femmes, les moins de 65 ans et les scores de 

Charlson<3
v Hommes et comorbidités associés à risque de défaillance d’organes 



v Epidémie La Réunion 2020 
v Série descriptive de 28 patients avec atteinte ophtalmique 
v Moy de 9 jours après le début des symptômes 
v Scotomes (71%), BAV (39%) et maculopathie (64%)
v Traitement: corticothérapie
v Pronostic : 53% scotomes et BAV persistante à 1 an



v Particularité de la Polynésie: épidémies 
monosérotypiques jusqu’en 2013

v Occasion d’étudier les dynamiques 
épidémiques et leurs liens avec l’immunité 
homo ou hétérotypique

v Analyse sur 6 épidémies  entre 1988 et 
2009+ modélisation 

v Rôle de la  « perte d’immunité homotypique » 
après une infection asymptomatique? 







Projets en cours et à venir



Projet E-Dynamics 

v Objectifs:
• Caractériser les déterminants virologiques et 
Immulogiques de l’expansion et de l’extinction des 
Sérotypes minoritaires de Dengue dans un contexte 
de co-circulation de différents sérotypes 

• Utilisation rétrospective de sera de patients infectés pour culture 
et séquençages d’isolats de DENV

Catherine Inizan



Etude DengueSEA
v Investigateur coordonnateur : Pr André Cabié

v Financement APIDOM/REACting

v Objectifs: estimer la séroprévalence de la dengue en Martinique et en 
Guadeloupe chez les enfants entre 9 et 17 ans dans l’hypothèse de 
l’autorisation d’un vaccin contre la Dengue dans les DOM

v Etude sur des sera d’enfants ayant eu un recours hospitalier en 
Martinique et Guadeloupe. N= 700 pour une séroprévalence attendue de 
69% pour les 9-13 ans et 81% chez les 14-17 ans



Etude Dengue VACC-SCD
v Drépanocytose: FDR de forme grave (SC+++)

v Objectif: Evaluer l’immunogénicité et la tolérance des vaccins 
contre la dengue chez les patients drépanocytaires vivant aux 
Antilles

v Financement: PHRC-N

v Investigateur principal: Pr André Cabié
Elenga N, Celicourt D, Muanza B, Elana G, Hocquelet S, Tarer V, Maillard F, Sibille G, Divialle Doumdo L, Petras M, Tressières B, Etienne-Julan M. 
Dengue in
hospitalized children with sickle cell disease: A retrospective cohort study inthe French departments of America. J Infect Public Health. 2020
Feb;13(2):186-192. doi: 10.1016/j.jiph.2019.07.015. PMID:31548164.



LS Dengue 

v Projet financé dans le cadre du PEPR ANRS-MIE 2023
v Analyse des données cliniques, génétiques, virologiques, et immunologiques  des 

cas de dengue dans une aire géographique large (TUM) et avec des backgrounds 
génétiques de populations variées afin de mieux comprendre les déterminants de 
la dengue grave 

v Investigateur principal: Pr André Cabié
v Objectif principal

• Identifier des facteurs déterminants de dengue grave afin d’améliorer la prise en 
charge et le pronostic des patients
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